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Drzewa owocowe z rodzaju Prunus sg bardzo waznymi gospodarczo gatunkami klimatu umiarkowanego. Dlatego w r6znych osrodkach badawczych prowadzone sg badania, ktorych celem jest uzyskanie odmian o podwyzszonej tolerancji na choroby.
Brunatna zgnilizna, wywotywana przez Monilinia spp., jest jedng z najwazniejszych ekonomicznie chordb gatunkoéw drzew owocowych nalezacych do rodzaju Prunus. Ta ogdlnoswiatowa choroba moze prowadzi¢ do powaznych strat plonéw zarowno
przed, jak 1 po zbiorach. W Stanach Zjednoczonych M. fructicola jest dominujgcym gatunkiem powodujgcym brunatng zgnilizn¢ drzew pestkowych, podczas gdy M. laxa 1 M. fructigena s grzybami sprawczymi w Europie. Aby wytworzy¢ nowe odmia-
ny, wykazujgce malg podatnos¢ na brunatng zgnilizn¢ drzew pestkowych, niezb¢dna jest identyfikacja genow lub loci zwigzanych z odpornoscig, co umozliwitoby stworzenie nowych narzedzi do wczesnej selekcji genotypow hodowlanych o zwigkszone]
tolerancji na brunatng zgnilizn¢ drzew pestkowych. Dotychczasowe badania ujawnily poligeniczny 1 ilosciowy charakter tolerancji/podatnosci na brunatng zgnilizne drzew. Zwazywszy na dtugoletni okres juwenilny roslin drzew owocowych, trwajacy 3-5
lat, zastosowanie w hodowli markerow molekularnych znacznie przyspieszy oceng 1 selekcje wytworzonych materiatow roslinnych we wczesnym etapie ich wzrostu. W przeprowadzonych badaniach wytypowano z dost¢pnych baz markery skorelowane z
regionami warunkujgcymi tolerancje/odpornos¢ na grzyba wywotujacego brunatng zgnilizn¢ drzew pestkowych do rozréznienia genotypow skrajnych pod wzgledem badanej cechy.

Celem badan jest ocena przydatnosci markeré6w molekularnych do selekcji mieszancoOw migdzygatunkowych atyczy, sliwy japonskiej 1 moreli pod katem ich tolerancji/podatnosci na brunatng zgnilizn¢ drzew pestkowych (Monilinia sp.).
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o Zastosowano oligonukleotydy z dostepnych baz danych dla rodzaju Prunus wystepujace w regio-
nach LG1, LG2, LG3 1 LG4 genomu skorelowanym z badang cecha.
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: .. , : : , Przyktadowe elektroforogram roduktow amplifikacji 15 roslin mieszancowych testowanymi parami
o W reakcjach z 20. parami oligonukleotydow uzyskano 83 polimorficznych amplikonow o diugo- “J N stamy protuiiow p ] zancowych - z wanymi  p

. oligonukleotydow
sc1 od 80 do 280 pz. .
OCENA REGIONU GENOMU SPRZEZONEGO Z BADANA CECHA NAWYTYPO- | MW | bLicosc ANALIZOWANE GENOTYPY
WANYCH MIESZANCACH MIEDZYGATUNKOWYCH ALYCZY, MORELI I SLIWY - 1 2 3 4 > 6 ! 8 J9r IJ:’ 1+1 12 13 14 15
JAPONSKIEJ 130 + +
140
e W reakcj1 amplifikacji z oligonukleotydem BPPCTO02 obserwowano allel o dlugosci 200 pz tylko u | sepcroor 150 : : : : : n
genotypOw tolerancyjnych, ale u szesciu z dziesieciu testowanych. };8 n n i i i n n n
e W reakcji amplifikacji z oligonukleotydem BPPCTO013, obserwowano allele o dlugosci 150 pz tylko = _ i L -
u mieszancoOw tolerancyjnych na brunatng zgnilizne drzew pestkowych, natomiast fragment DNA 0 | gpperoon 1% S - + + + . + + +
dtugosci 160 pz wystepowat na matrycy DNA roslin podatnych 1 srednio podatnych. 220 m m m m m m m
e« W reakcj1i amplifikacji z oligonukleotydem BPPCTO004, zlokalizowanym na LG3, obserwowano }gg : : : : : + + n
fragment o dlugosci 180 pz tylko u genotypow tolerancyjnych, ale u potowy z dziesieciu testowa- | BFPPC1004 oy " - + + + + + + +
nych. 270 T
. . B . . . 150 + + + + + + + + + + +
e W reakcj1 amplifikacji z oligonukleotydem BPPCTO001, obserwowano allele o dlugosciach 1201 170 | BppcToo7 180 n T n n
pz na matrycy DNA wszystkich testowanych roslin podatnych 1 srednio podatnych na brunatng zgni- }33 — - — - — g - n n n u
lizn¢ drzew pestkowych. 130 + +
. . . . . . o BPPCTO08 140 i i i ha -
e« W reakcjach amplifikacji z pozostatymi szesnastoma oligonukleotydami uzyskane wyniki nie sg Sg . . + + + . . . + +
znaczaco skorelowane z badang cecha, allele wystepujg zarowno u genotypoéw tolerancyjnych, jak 1 180 T n n T T T
niektorych wrazliwych/podatnych . e S N A * * - - - -
BPPCT012 }28 h h K i T n
180 + + + + +
?;8 + + + + + + + + JJ: JJ: +
160
WNIOSKI BPPCTO013 180 + + + + + + . . . .
190 + + + + +
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kera do selekcji na innej grupie roslin. Fragment tabeli przedstawiajacy profile genetyczne uzyskane w reakcji amplifikacji z testowanymi

2. Pozostale badane markery (dziewi¢tnascie z dwudziestu testowanych) do weryfikacji| oligonukleotydami metoda SSR dla 15 genotypow mieszancowych z rodzaju Prunus
siewek mieszancowych pod wzgledem tolerancji/podatnosci na grzyby z rodzaju
Monilinia nie s3 znaczaco skorelowane z badang cechg.

Badania wykonano w ramach Badan Podstawowych na rzecz postepu biologicznego w produkcji roslinnej — Zadanie 47 ,, Badania nad moZzli-
wosciqg wytworzenia nowych genotypow owocowych drzew pestkowych z wykorzystaniem hybrydyzacji oddalonej w rodzaju Prunus”.




