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Opis projektu

W niniejszym projekcie proponowane jest opracowanie testu umozliwiajgcego kompleksowg
ocene odpornosci roslin owsa zwyczajnego na kilka chorob grzybowych jednoczesnie. Test umozliwi nie
tylko ocene odpornosci, ale rowniez okreslenie jej podstaw genetycznych, a mianowicie, czy jest ona
warunkowana genami gtownymi R, ktorych ekspresja ma miejsce we wszystkich fazach rozwojowych
rosliny, czy jest to APR - poligeniczna odporno$¢ roslin dorostych.

Celem projektu jest rowniez poszukiwanie nowych i analiza znanych gendw odporno$ci oraz
piramidyzacja efektywnych gendw poprzez krzyzowanie wyselekcjonowanych w testach roslin.
Prowadzone bedg takze analizy molekularne DNA, ktére pozwolg na opracowanie markeréw dla genow
odpornosci na rdze koronowg mozliwych do wykorzystania w hodowli wspomaganej markerami.

Dotychczas zaden z genow odpornosci owsa na choroby nie zostat sklonowany, brakuje réwniez
doktadnych informacji na temat molekularnych mechanizmoéw zaangazowanych w interakcje patogen —
roSlina w tym gatunku. Genetycznie uwarunkowane mechanizmy odpornoSciowe, mimo ze majg
charakter uniwersalny, sg bardzo ztozone i specyficzne gatunkowo. Z uwagi na ztozono$¢ procesow
odpornosciowych szczegbtowym analizom transkryptomicznym zostanie poddana odpornos¢ na Puccinia
coronata. W projekcie planujemy przeprowadzenie analizy transkryptow w liniach bliskoizogenicznych
owsa, ktora pozwoli na zidentyfikowanie gendw, ktorych ekspresja ulega zmianie w odpowiedzi na
infekcje tym patogenem. Analiza szlakow molekularnych zwigzanych z odpornoscig lub wrazliwoscig
owsa na rdze koronowg poszerzy wiedze na temat procesdéw zachodzacych podczas interakcji patogen
—ro$lina.

Cele wspieranego projektu

1. Opracowanie testu umozliwiajacego kompleksowa ocene odporno$ci warunkowanej genami R oraz
odpornosci typu APR owsa.

2. Kompleksowa ocena odporno$ci na choroby grzybowe polskich odmian i materiatdw hodowlanych
owsa oraz identyfikacja nowych gendw odpornosci.

3. Uzyskanie nowych, ztozonych kombinacji gendw odpornosci na choroby grzybowe.

4. Analiza porownawcza transkryptoméw dwoéch zestawdw linii bliskoizogenicznych owsa dla gendw
odpornosci na P. coronata. |dentyfikacja gendw roznicujgcych linie odporne i wrazliwe, typowanie
gendw kandydujacych, walidacja wytypowanych gendéw z wykorzystaniem ilosciowego PCR.
|dentyfikacja SNP w oparciu o dane z RNAseq i ich wykorzystanie do opracowania markerow
funkcjonalnych.

5. Opracowanie, w oparciu o analizy polimorfizmu DNA selekcyjnych markeréw molekularnych dla
gendw odpornosci owsa na rdze koronowg, umozliwiajacych identyfikacje warunkowanej nimi
odpornosci na P. coronata.

Wyniki uzyskane w kazdym roku realizacji zadania beda zamieszczane na stronie internetowej
wykonawcy pod adresem: https://up.lublin.pl/nauka/centrum-nauki/realizowane-projekty/#mrirw
do dnia 15 stycznia kolejnego roku kalendarzowego. Rezultaty koricowe projektu opublikowane

zostang do dnia 15 stycznia 2027 r.

Opublikowane rezultaty projektu dostepne beda nieodptatnie dla wszystkich zainteresowanych
podmiotow.



