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Cel modutu

Celem zajec jest wprowadzenie studenta w zagadnienia
podstawowych technik wykorzystywanych w
sekwencjowaniu DNA. Podczas realizacji zaje¢ student
nabywa umiejetno$¢ postugiwania sie podstawowymi
technikami sekwencjonowania, szczegdlnie stosowanymi w
mikrobiologii. Przedmiot umozliwia takze studentom
zrozumienie zastosowan najwazniejszych metod
klasycznych i nowatorskich metod sekwencjonowania
stosowanych w badaniach molekularnych.

Efekty uczenia sie dla modutu
to opis zasobu wiedzy,
umiejetnosci i kompetenciji
spotecznych, ktére student
osiggnie po  zrealizowaniu
zajed.

Wiedza:

W1. Student zna specjalistyczne pojecia terminologii
diagnostyczno-laboratoryjnej z dyscypliny weterynaria

W2. W stopniu pogtebionym, student zna kompleksowe
zasady metod sekwencjonowania DNA

W3. Student zna zasady funkcjonowania i kalibracji
pospolicie wykorzystywanych sekwenatoréw DNA

Umiejetnosci:

U1. Student umie zastosowac nabytg wiedze
specjalistyczng do wtasciwego doboru techniki
sekwencjonowania i dokumentacji bioinformatycznej
wynikow

U2. Student umie zaplanowa¢ doswiadczenie naukowe w
zwigzane z sekwencjonowaniem DNA, szczegolnie z
mikrobiologii

U3. Student potrafi samodzielnie dobiera¢ i stosowaé
metody sekwencjonowania w diagnostyce laboratoryjnej
oraz analizowac¢ uzyskane wyniki

Kompetencje spoteczne:




K1. Studenta ma $wiadomos¢ koniecznosci podnoszenia
kompetencji zawodowych, statego uaktualniania wiedzy i jej
poszerzania

K2. Studenta zna warto$¢ pracy w zespole i wspétdziatania
w rozwigzywaniu konfliktéw interpersonalnych

Wymagania wstepne i
dodatkowe

brak

Tresci programowe modutu

1. Podstawy genetyki medycznej: DNA jako zrodto
informaciji, kod genetyczny, budowa genu chromosomy,
typy dziedziczenia, zmiennos¢ materiatu genetycznego,
mutacje punktowe, zmiany struktury i liczby
chromosoméw, zjawiska zachodzgce w czasie podziatu
mejotycznego: crossing—over

2. Podstawowe techniki biologii molekularnej i ich
zastosowanie, polimerazowa reakcja tancuchowa PCR
(zasada, etapy, sktad mieszaniny reakcyjnej, czynniki
pozwalajgce na optymalizacje reakcji PCR)

3. Modyfikacje PCR: Reverse Transcription -PCR,
multiplex PCR, ,gniazdowy’PCR, real-time PCR.
Techniki identyfikacji mutacji zdefiniowanych: PCR-
RFLP, techniki przesiewowe identyfikacji mutaciji:
SSCP, HDA, CMC,

4. Historia badan nad sekwencjonowaniem DNA

5. Sposoby izolacji i okreslania masy molekularnej DNA
przed sekwencjonowaniem

6. Omowienie metoda chemicznej Maxama Gilberta

7. Omowienie metoda dideoksy Sangera i Coulsona

8. Omdwienie pirosekwencjonowania — sekwencjonowanie
W czasie rzeczywistym

9. Omoéwienie sekwencjonowania z uzyciem chipéw

10. Zastosowanie sekwencjonowania w diagnostyce
mikrobiologicznej

11. Obrébka bioinformatyczna wynikow sekwencjonowania

Wykaz literatury podstawowej i
uzupetniajgcej

Literatura podstawowa:

1. Wybrane zagadnienia biologii molekularnej praca
zbiorowa pod redakcjg Ryszarda Wierzbickiego,
Akademia Medyczna w todzi

2. Biologia molekularna w medycynie. Elementy genetyki
klinicznej pod redakcjg Jerzego Bala, PWN, 2006 i
wydania pdzniejsze

Literatura uzupetniajgca:

3. Techniki laboratoryjne w biologii molekularnej. Anna
Lewandowska Ronnegren, MedPharm 2018

Planowane
formy/dziatania/metody
dydaktyczne

Metody podajgce wiedze, m.in. wyktad
Metody problemowe, m.in. dyskusja, praca samodzielna

Sposoby weryfikacji oraz formy
dokumentowania osiggnietych
efektéw uczenia sie

Weryfikacja w zakresie wiedzy: odpowiedz ustna
Weryfikacia ~w  zakresie = umigjetnoSci:  omowienie
samodzielnie zaprojektowanego badania diagnostycznego z
wykorzystaniem sekwencjonowania
Weryfikacia w  zakresie = kompetencji
konwersatorium w takcie ¢wiczen

spotecznych:

Elementy i wagi majgce wptyw
na ocene kohcowag

Udziat we wszystkich ¢wiczeniach: 20%
Udziat w dyskusiji: 10%
Odpowiedz ustna: 70%
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Bilans punktéw ECTS Forma zaje¢ Liczba godzin Punkty
kontaktowych ECTS
Cwiczenia 15 0,6
Konsultacje 4 0,16
zaliczenie 1 0,04
Liczba godzin Punkty
niekontaktowych | ECTS
Przygotowanie do éwiczen 3 0,12
Przygotowanie do zaliczen 2 0,08
Razem 25 1
Nakfad pracy zwigzany z udziat w éwiczeniach — 15 godz.; konsultacjach -4 godz.;
zajeciami wymagajgcymi zaliczenie - 1 godz.

bezposredniego udziatu
nauczyciela akademickiego

Odniesienie modutowych | Kod efektu modutowego — kod efektu kierunkowego
efektbw uczenia sie do | W1-AW2 WOLl++,

kierunkowych efektéw uczenia | W2 - AW2_WO04++,

sie W3 - AW2_WO05++,

Ul - AW2_UO01++,

U2 - AW2_U04++,

U3 - AW2_UO05+,

K1 - AW2_KO1++,

K2 - AW2 K04++
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