7. STRESZCZENIE

Tetracykliny sa powszechnie stosowanymi antybiotykami, o szerokim spektrum
dzialania przeciwbakteryjnego. Ze wzgledu na duzg uniwersalno$¢, sa czesto stosowane
w leczeniu zwierzat. Nadmierne uzywanie tetracyklin doprowadzito do wytworzenia
wsréd bakterii mechanizméw opornosci na te antybiotyki. Wyrézniamy 3 gléwne
mechanizmy opornosci na tetracykliny: aktywne usuwanie leku zkomoérki (aktywny
efluks), ochrong rybosomu przed dzialaniem antybiotyku oraz chemiczng inaktywacje
tetracykliny. Kazdy z tych mechanizméw jest kodowany przez geny opornosci
na tetracykliny (zer). Geny te, gdy wystepuja na plazmidach, moga si¢ rozprzestrzenia¢
pomigdzy bakteriami w wyniku horyzontalnego transferu genéw. Poniewaz tetracykliny
sg jednymi z najczesciej stosowanych antybiotykéw w akwakulturze, oporno$é na nie
moze by¢ powszechna wsrod bakterii chorobotwérezych dla ryb.

W swietle powyzszych informacji, podj¢to badania majace na celu okreslenie
wrazliwosci bakterii chorobotwérczych dla ryb na antybiotyki tetracyklinowe oraz
ustalenie, ktére geny opornosci na tetracykliny wystepujg wsréd badanych szczepow.
Celem badan bylo réwniez oznaczenie wrazliwosci badanych szczepéw na antybiotyki
i chemioterapeutyki nalezace do innych grup oraz $rodki dezynfekcyjne stosowane
w akwarystyce.

Badanie przeprowadzono na 240 szczepach nalezacych do rodzajow: Aeromonas
(n=150), Shewanella (n = 30), Citrobacter (n = 23), Acinetobacter (n = 15),
Plesiomonas (n = 9), Pseudomonas (n = 8) i Vibrio (n = 4) izolowanych od chorych ryb
akwariowych. Identyfikacj¢ gatunkowa szczepéw przeprowadzono wykorzystujac
spektrometri¢ mas MALDI-TOF.

Za pomocg reakcji PCR sprawdzono czestotliwosé wystepowania szesciu genow fet
(tetA, tetB, tetC, tetD, tetE i tetM) w genomowym i plazmidowym materiale genetycznym
bakterii. Nastgpnie okreslono wartosci minimalnych stezen hamujacych (MIC)
tetracykliny, —oksytetracykliny, chlortetracykliny, doksycykliny i tygecykliny dla
badanych szczepéw. Wartosci MIC wyznaczono réwniez dla: zieleni malachitowej,
siarczanu miedzi, blgkitu metylenowego, nadmanganianu potasu, formaliny, nadweglanu
sodu, preparatu CMF, Virkonu, kwasu nadoctowego oraz nadtlenku wodoru. Tygecykling

oraz S$rodki dezynfekcyjne zastosowano tylko w przypadku szczepoéw opornych
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na tetracykliny I i II generacji. Ostatnim etapem bylo okreslenie wrazliwosci wszystkich
szczepOw na amikacyne, cefotaksym, chloramfenikol, ciprofloksacyng, enroflokacyne,
florfenikol, flumeching i gentamycyne metoda dyfuzyjno-krazkowa.

W wyniku reakcji PCR stwierdzono, Ze najczgsciej wystepujacymi genami opornosci
sposrod badanych, byly geny tetA i tetE, ich obecno$¢ stwierdzono u 36,7% szczepow.
Pozostale geny opornosci identyfikowano z nastepujaca czgstotliwoscia: tetD — 29,2%,
tetM — 11,2%, tetC — 10,0% i tetB — 4,2%. Geny opornosci byly obecne zar6wno w DNA
genomowym, jak 1 plazmidowym.

W wyniku przeprowadzonych testow MIC stwierdzono, ze 66,7% szczepow
wykazalo oporno$¢ na tetracykling, 67,1% na oksytetracykling, 42,5% na
chlortetracykline i 32,1% na doksycykling. Wobec tygecykliny nie odnotowano szczepow
opornych.

W wyniku przeprowadzonych testow MIC stwierdzono wrazliwos¢ badanych
szczepOw na wszystkie zastosowane $rodki dezynfekcyjne.

Na podstawie pomiaru stref zahamowania wzrostu bakterii, stwierdzono
najwieksza wrazliwos¢ na aminoglikozydy II generacji: amikacyn¢ i gentamycyng.
Szczepy wrazliwe dominowaly takze w przypadku chloramfenikolu, florfenikolu
i cefotaksymu. Najmniej skuteczne okazaly si¢ fluorochiolony: flumechina,

ciprofloksacyna i enrofloksacyna.
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