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1. Informacje o Kandydatce

Pani dr Magdalena Achrem (rocznik 1974) jest absolwentka kierunku Biologia 1
Ochrona Srodowiska, Wydzialu Nauk Przyrodniczych Uniwersytetu Szczecinskiego w
Szczecinie. Dyplom doktora nauk biologicznych w specjalnosci biologia, nadany uchwalg
Rady Wydziatu Nauk Przyrodniczych Uniwersytetu Szczecinskiego na podstawie rozprawy ”
Studia kariologiczne rodzaju Secale”, uzyskata z wyrdznieniem w roku 2006. Po studiach
zatrudniona byla w latach 1998-2006 jako asystent, a od roku 2006 jako adiunkt, w Katedrze
Biologii Komérki na Wydziale Nauk Przyrodniczych Uniwersytetu Szczecinskiego (obecnie
Katedra Biologii Molekularnej i Cytologii, Wydziat Biologii). W trakcie pracy zawodowej
odbyta trzy krétkoterminowe staze w krajowych osrodkach naukowych oraz 3-miesigczny
staz zagraniczny w  Nowegian University of Life Sciences, Deprtment of Plant and
Environmental Sciences.

Pani dr Magdalena Achrem ubiegata si¢ wczesniej o nadanie stopnia doktora

habilitowanego w dziedzinie nauk biologicznych w dyscyplinie biologia. Wszczecie
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postepowania prowadzonego przez Rad¢ Wydziatu Biologii Uniwersytetu Szczecinskiego
nastgpito w kwietniu 2018 r., natomiast w listopadzie 2018 r. decyzja tej samej Rady zostato

umorzone na podstawie art.105 par. 2 Kpa.

2. Ocena osiggniecia naukowego wymienionego w ustawie z 14 marca2003 o
stopniach naukowych i tytule naukowym oraz o stopniach i tytule w zakresie sztuki (Dz. U. z
27 wrzesnia2017 r. poz. 1789), zgodnie z art.170 ustawy z 3 lipca20l8r- przepisy
wprowadzajgce ustawe-Prawo o szkolnictwie wyzszym i nauce (Dz. U. z 30 sierpnia 2018 r.)

oraz pozostalego opublikowanego dorobku naukowego.
2.1. Ocena osiagni¢cia naukowego

Osiagnigciem naukowym, pt. ”Analiza zréznicowania genetycznego sekwencji
powtarzalnych zyta i mozliwosci jej wykorzystania w ustalaniu tozsamo$ci odmian i
hodowli tego zboza”  stanowigcym podstawe do ubiegania si¢ o stopien doktora
habilitowanego Pani dr Magdaleny Achrem, jest cykl pigciu oryginalnych publikacji,
opublikowanych w latach 2010 —2017.

1. Magdalena Achrem, Anna Kalinka, Stanistawa Rogalska. 2014. Assessment of genetic
relationships among Secale taxa by using ISSR and IRAP markers and the chromosomal
distribution of the AAC microsatellite sequence. Turkish Journal of Botany, 38 (2):213-225.
DOI:10.3906/bot-1207-26.

IF 30140005 1,178, IF 50 1,098, lista MNiSW:10 Pkt, udzial wlasny — 70 %

2. Magdalena Achrem, Anna Kalinka, Stanistawa Rogalska. 2010. Possible ancient origin of
heterochomatin JNK sequences in chromosomes 2R of Secale vavilovii Grossh. Journal of
Applied Genetic, 51 (1):1-8. DOI:10.1007/BF03195704.

IF 2010 1,482, IF 5o 1,925, lista MNiSW:20 pkt, udzial wilasny — 80 %

3. Anna Kalinka, Magdalena Achrem. 2015. Analysis of the flanking sequences of the

heterochromatic JNK region in Secale vavilovii Grossh. Chromosomes. Biologia Plantarum,
59(4):637-644. DOI:10.1007/s10535-015-0531-0.

IF 39015 1,665, IF 50 1,511, lista MNiSW-25 pkt, udzial wlasny — 40 %
4. Magdalena Achrem, Anna Kalinka. 2017. Tracking of intercalary DNA sequences integrated

into tandem repeatarrays in Secale vavilovii. Acta Societatis Botanicorum Poloniae,
86(2):3548.DOI:10.5586/asbp.3548.

IF 3017 0,876, IF sy 1,321, lista MNiSW:25 pkt, Udzial wlasny — 50 %



5. Anna Kalinka, Magdalena Achrem and Paulina Poter. 2017. The DNA methylation level
against the background of the genome size and t-heterochomation content in some species of
the genus Secale L. Peer J.5:¢2889. DOI: 10.7717/peerj.2889.

IF 5017 2,118, IF 5o 2,469, lista MNiSW:35 pkt, Udzial wlasny — 40 %

Przedstawione prace, wszystkie w jezyku angielskim, znajdujg si¢ w bazie Journal
Citation Reports. Sumaryczny IF z roku wydania tych prac wynosi 7,319, za$ 5-letni 8,324.
Prace te wyceniane zostaly lgcznie na 115 pkt. MNiSW. Habilitantka jest pierwszym
autorem w trzech pracach ( 25, 10 i 20 pkt. MNiSW), w ktorych udziat wlasny oszacowata na
50, 70 i 80 %, w dwoch pracach (25 i 35 pkt MNiSW) jest drugim autorem z 40 % udzialem
wiasnym. Wktad Habilitantki polegat na opracowaniu hipotez roboczych 3 prac, wykonaniu
lub wspotwykonaniu eksperymentéw, analizie wynikéw, przygotowaniu manuskryptu i
korespondencji z redakcja (wszystkie prace). Zatem udzial Habilitantki w powstaniu
przedstawionych prac byt znaczny, jednak w pracach wyzej punktowanych nie dominujacy.
Warte podkreslenia jest to, ze we wszystkich pracach jest Ona autorem korespondencyjnym.
Wspoétautorski charakter prac wynika z zespotowej pracy badawczej.

Tematyka zawarta w przedstawionym cyklu prac zatytulowanym przez Kandydatke
"Analiza zréznicowania genetycznego sekwencji powtarzalnych zyta i mozliwosci i€j
wykorzystania w ustalaniu tozsamosci odmian i hodowli tego zboza” dotyczy gléwnie
zréznicowania genetycznego sekwencji powtarzalnych wybranych taksonéw rodzaju Secale
L. Natomiast w przedstawionych pracach nie znalaztem informacji bezposrednio
odnoszacych si¢ do ..."mozliwosci jej wykorzystania w ustalaniu tozsamosci odmian i
hodowli tego zboza”. Wnikliwy czytelnik moze "wylowié" te aspekty w analizowanych
pracach, jednak tytul osiagniecia naukowego wydaje mi si¢ nieco wykraczajacy poza tre$é
publikacji.

W Pracy (P1) dotyczacej analizy zaleznosci genetycznych miedzy taksonami Secale
zastosowano  systemy markerowe ISSR badajace  polimorfizm sekwencji
mi¢dzymikrosatelitarnych oraz IRAP okreslajace polimorfizm sekwencji bedacych migdzy
retrotranspozonami. Rozmieszczenie motywu mikrosatelitarnego AAC badano metodg
hybrydyzacji in situ. Badaniom poddane byly nastepujace taksony zyta: Secale cereale Ssp.
afghanicum Vavilov, Secale cereale ssp. segetale Zhuk., Secale sylvestre Host., Secale
strictum ssp. strictum Presl., Secale strictum ssp. africanum Stapf, Secale strictum ssp.
kuprijanovii Grossh, linie wsobne Secale vavilovii Grossh oraz Secale cereale L. cv.

Dankowskie Zielonkawe jako forma uprawna (nie znam takiej odmiany — dlaczego nie uzyto
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zarejestrowanej, znanej odmiany?). Analiza porOwnawcza ujawnila réznice w rozkladzie
analizowanych sekwencji w genomach gatunkéw Secale. Podobiefistwo Secale sylvestre i
Secale strictum osiggneto ponad 85%. Gatunki te jednoczesnie wykazaty sie najmniejszym
podobienstwem w stosunku do wszystkich badanych taksonéw (36,6 do 50,9%). Dla Secale
strictum subsp. africanum (Stapf) K. Hammer and Secale strictum subsp. kuprijanovii (Stapf)
K. Hammer, podobienstwo osiggneto wartos¢ 75%. Pozostate taksony tworzyly duza grupe, w
ktorej najwyzsza warto$é podobienistwa przypisano Secale cereale L. i linii wsobnej Secale
vavilovii (80%). Wysokie podobiefistwo pomiegdzy s. cereale cv. Dafkowskie Zielonkawe i
dzikimi podgatunkami S. cereale oraz S. vavilovii, wskazuje na silna zaleznosé genetyczna
migdzy nimi. Kandydatka spodziewa si¢  wigc wysokiej skutecznodci krzyzowania i
mozliwosci tworzenia materiatu dla nowych odmian hodowlanych o pozadanych cechach.
Bowiem dzikie, pierwotne formy Secale moga byé bankiem gendéw warunkujacych wiele
pozadanych cech w hodowli, w tym szczegolnie odpornos¢ na choroby czy niekorzystne
warunki klimatyczno-glebowe.

Okoto 50 lat temu rozpoczgto badania filogenetyczne rodzaju Secale. Problem ten
jednak nie zostat wystarczajaco poznany, a jest niezmiernie wazny w aspekcie hodowli
nowych odmian. Niestety skutecznosé krzyzowania i jednoczesnie uzyskania ziarniakdw z
mieszaficéw oddalonych migdzy odmianami i gatunkami dzikimi jest ciagle niska. Prace nad
krzyzowaniem mig¢dzygatunkowym zyta uprawnego z gatunkami dzikimi jak: S. montanum,
S. kuprijanovii, S. sylvestre i S. vavilovii niestety nie doprowadzily bezposrednio do
powstania nowych odmian. Jest to jednak metoda na powigkszenie zmiennosci genetycznej
materialow wyjsciowych do hodowli. Problemem jest to, ze uzyskane przez krzyzowanie
oddalone formy charakteryzuja si¢ niskim plonem i jego jakodcig a takze niska
odziedziczalnoscig korzystnych cech przy silnym ich powiazaniu z cechami niekorzystnymi.

Badania Habilitantki wskazujg na przydatno$é markeréw ISSR oraz IRAP do oceny
zrdznicowania migdzygatunkowego w rodzaju Secale, a takze na ewentualng ich uzytecznosé
W ocenie tozsamosci gatunkowe;j i odmianowe;.

W kolejnych pracach (P2-P4) dokonano kompleksowej analizy bloku sekwencji
powtarzalnych JNK, ktérego wystgpowanie w niekt6rych roslinach S, vavilovii Zwigzane jest
z obnizeniem ich plodnosci i zywotnosci. Wykazano podobienistwo sekwencji JNK do
sekwencji 5SrDNA. Przedstawiono zfozonos¢ regionu heterochromatyny JNK, jako
niejednorodne; struktury z obecnoscia obcych, bardzo réznorodnych sekwencji. Wykazano,
ze  sekwencje JNK byly podobne do genu S5-kinazy glutaminianu i domniemane;j

dehydrogenazy alkoholowej pierwotniakéw 7z rodzaju  Leishmania, do mRNA
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mitochondrialnego genu biatka rybosomalnego S4 u roslin, do genu glikoproteiny wirusa
IHNV oraz do sekwencji powtarzalnej zyta i chromosomu 3B pszenicy. Wykazano tez, ze
sekwencja JNK jest flankowana przez charakterystyczng dla genomu Zytniego sekwencje
powtarzalng R173.  Wykazano réwniez, 7e obszar nietypowego  prazka
heterochromatynowego — blok JNK - moze stanowi¢ zespot wadliwych genéw, lub
elementéw ruchomych gromadzonych gléwnie w chromosomie 2RL. Jest to wiadomos¢
wazna, poniewaz aktywne wadliwe geny mogg wplywa¢ na aktywnosé genéw poprzez
ncRNA.

W pracy (P5) poréwnano poziom metylacji cytozyn w skali globalnej (ELISA) i skali

genomowej (MSAP) miedzy gatunkami rodzaju Secale. Uzyskano wysoki poziom metyzacji
DNA, ktéry wahatl sie¢ od 60% w S strictum ssp. africanum do 66% w S. cereale ssp.
segelale, oraz wysoki poziom globalnej metylacji wynoszacy od 53% dla S. strictum do 83%
dla S.cereale ssp.segetale.
Za pomoca  nowatorskich badan opartych na  zmiennosci metyzacji cytoplazmy
potwierdzono, ze najbardziej réznigcy sie od innych badanych gatunkéw zyta pod wzgledem
epigenetycznym byt najstarszy filogenetycznie gatunek S. sylveste. Stwierdzono, ze podczas
ewolucji rodzaju Secale, przy zwigkszaniu rozmiaréw genomu nie musi dochodzi¢ do
zwigkszenia poziomu metyzacji DNA.

Podsumowujac cykl publikacji przedstawiony przez dr Magdaleng¢ Achrem pod
tytulem "Analiza zréznicowania genetycznego sekwencji powtarzalnych zyta i
mozliwosci jej wykorzystania w ustalaniu tozsamo$ci odmian i hodowli tego zboza”
stwierdzam, ze on jest oryginalnym osiggnieciem, stanowigcym wazny wklad naukowy
Habilitantki w zakresie wiedzy o zréznicowaniu genoméw  gatunkéw z rodzaju Secale i

spelnia wymagania stawiane kandydatom do stopnia doktora habilitowanego.

2.2 Ocena pozostalego opublikowanego dorobku naukowego

Pozostaly dorobek naukowy Habilitantki (z wylaczeniem pigciu prac skladajacych sie
na osiagnigcie naukowe) obejmuje 38 oryginalnych prac twoérczych, w tym ponad polowa
opublikowanych w jezyku angielskim, wycenionych na 292 pkt MNiSW. W czasopismach
wyréznionych w bazie JCR (lista A), ogtoszono 10 prac,(161 pkt) z sumarycznym IF z roku
wydania 9,574, za§ IF S5-letni wynosi 11,329, W czasopismach nieposiadajgcych
wspbtezynnika IF (lista B) opublikowano 10 prac, (w tym 7 po uzyskaniu stopnia doktora).

Ponadto dorobek naukowy obejmuje 1 monografi¢ po doktoracie i 10 rozdzialtsw w
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monografiach (w tym 4 po doktoracie), oraz 7 prac w recenzowanych materialach
pokonferencyjnych. Wigkszos¢ dorobku naukowego Habilitantki, co jest zrozumiate,
przypada na okres po obronie pracy doktorskiej.

Prace publikowane byly w nastepujacych czasopismach z listy JCR: Planta (35 pkt
MNiSW), Chromosome Research (27 pkt), Folia Biologica (20 pkt), Acta Biologica
Cracoviensia Series Botanica (7-20 pkt), Acta Botanica Croatica (15 pkt), Polish Journal of
Ecology (15 pkt), Postgpy Biologii Komérki (6 — 9 pkt), a takze w innych czasopismach jak:
Acta Biologica, Acta Mycologica, Polish Journal of Natural Sciences, Kosmos, Biuletyn
IHAR, oraz jako rozdzialy w monografiach i wydawnictwach konferencyjnych.

Wszystkie publikacje s3 wspétautorskie w ktorych udziat Habilitantki wynosi od 5 do 80%,

W 9 pracach Habilitantka jest pierwszym, w 20 drugim, w 9 trzecim lub 4 wspoétautorem.

Poczatkowa  praca naukowa Habilitantki ukierunkowana byla gléwnie na analizy
cytogenetyczne réznych gatunkéw z rodzaju Secale, a przede wszystkim linii S. vavilovii.
Analizy te  wykazaly w niektorych  roslinach obecnosé dodatkowego prgzka
heterochromatynowego w chromosomach pary 2R. Rosliny te byly stabe, pozbawione wigoru
o silnie zredukowanej ptodnosci i najczesciej wypadaty z badanej populacji. Okazato sie ze
dodatkowa frakcja heterochromatyny tych roglin zbudowana jest z sekwencji rodziny JNK.
W roslinach bez dodatkowego prazka heterochromatynowego w chromosomach pary 2R,
sekwencja JNK jest rozproszona w caltym genomie. Dalsze rozwiniecie tego tematu byto
czgscig osiggnigeia naukowego.

Waznym tematem badawczym byla analiza wystgpowania pszenicznych sekwencji
mikrosatelitarnych jako markerow molekularnych odporno$ci na porastanie ziarna w klosach
zyta, pszenicy i pszenzyta. Wykazano sprzgzenie badanych markerow z tolerancja na
porastanie badanych odmian, co moze by¢ przydatne w pracach hodowlanych.

W' badaniach zmian sekwencji powtarzalnych w genomach zb6z Habilitantka
prowadzita analize rearanzacji sekwencji nukleotydowych DNA w genomie mieszaficowym
pszenzyta, powstatym ze skrzyzowania pszenicy odmiany Lanca z zytem odmiany Muro.
Badano dwa pokolenia mieszancow aby uzyska¢ informacje o ich stabilnosci genetycznej.

Habilitantka ~ wykorzystala analizy molekularne do badania  genetycznego
zréznicowania populacji ryb Salmo trutta oraz Coregonus lavaretyus. 7a pomocg dwdch
systemOw markerowych RAPD i SSR wykazata duze zréznicowanie genetyczne troci

pochodzacych z Drawienskiego Parku Narodowego i jego otuliny. Badane za pomocg



markeréw mikrosatelitarnych dwie populacje siei wykazaly réwniez wysokg zmiennosé
genetyczna.

Kolejnym obiektem badan Habilitantki byly porosty Opegrapha vulgata.
Przedstawiciele tej grupy gatunkéw maja mato cech diagnostycznych, wystepuja wiec
problemy z taksonomig i nomenklatura. Dopracowano metody izolacji DNA z owocnikow
oraz reakcj¢ PCR. Wykazano duzy polimorfizm i wysokg zmiennos$¢ genetyczng badanych
okazow.

Cenne sg rowniez badania kariologiczne endemicznego gatunku Elantie gussonei. Jest
to gatunek o znanej morfologii ale nie znanej liczbie chromosoméw. Powyzsze badania
ustality diploidalna liczbe 54 chromosoméw tego gatunku.

Wazne badania prowadzita Habilitantka w ramach stazu naukowego w Norwegian
Uniwersity of Life Sciences. Dotyczyly one analizy genéw Festuca pratensis zwiazanych z
tolerancjg na chtéd. Okreslano poziom ekspresji badanych genéw w tkankach kostrzewy
takowej oraz przeprowadzono rozpoznanie biblioteki Festuca pratensis pod katem badanych
genéw i poznania ich sekwencji nukleotydowe;. Wyizolowanie i poznanie aktywnosci tych
genow jest wazne w aspekcie hodowli odmian odpornych na mroz.

Doswiadczenie zdobyte w  badaniach budowy i funkcjonowania frakcji
heterochromatynowej oraz poznanie mechanizméw epigenetycznych roslin, zaowocowato
napisaniem przez Habilitantke trzech rozdziatéw w podrgczniku "Chromatyna. Molekularne

mechanizmy epigenetyczne".

Prace Habilitantki  powstaly na podstawie eksperymentdw, moim zdaniem
zaliczajacych si¢ do badan podstawowych, podejmowanych przede wszystkim w celu
zdobywania nowej wiedzy, w tym przypadku interdyscyplinarmnej z pogranicza nauk
biologicznych i agronomii, nie nastawionych zwykle na bezposrednie praktyczne
zastosowanie lub uzytkowanie. Jednoczeénie warsztat badawczy jakim postuguje sie
Kandydatka, oraz uzyskane wyniki badan, sa wykorzystywane w wielu specjalnosciach z
zakresu agronomii. Badanie obecnosci oraz rozmieszczenia, pochodzenia i funkcji sekwencji
powtarzalnych przyczynia si¢ do poznania potencjatu oraz procesu ewolucji roslin, a takze do
okreslenia stopnia podobienstwa miedzy gatunkami. Zatem moze by¢ przydatne do oceny
tozsamosci gatunkowej i odmianowej roglin. Nalezy tez zauwazy¢, ze poznanie zaleznosci
filogenetycznych zyta moze by¢ wykorzystane w hodowli tego gatunku. Istnieje tez potrzeba
opracowania metod pozwalajacych na poznanie relacji filogenetycznych rolin, by¢ moze

weryfikujacych dotychczasowe systemy ich klasyfikacji.
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Waznym  osiagnieciem Kandydatki jest poszukiwanie i ocena przydatnosci
nowoczesnych metod, stosowania réznych systemow markerowych w badaniach genetycznej
bioréznorodnosci roslin.

Laczny dorobek naukowy Pani dr Magdaleny Achrem wyceniony jest na 407 pkt
MNiSz, sumaryczny IF z roku wydania wynosi 16,893 a IF 5-letni 19,653. Liczba cytowan
publikacji wg. bazy Web of Science to 34 (bez autocytowan 25). Indeks Hisha wg. Web of
Science wynosi 3. Uznaj¢  przedstawiony dorobek naukowo-badawczy za oryginalny,

spetniajacy wymagania stawiane kandydatom do stopnia doktora habilitowanego.

3. Ocena aktywnosci badawczej, wspélpracy, dorobku dydaktycznego i
popularyzatorskiego

Habilitantka wykazala duze predyspozycje do pracy zespotowej. Prace badawcze
prowadzita w ramach wspolpracy z roznymi zespotami macierzystej katedry, Katedry
Zoologii Ogdlnej, Katedry Ekologii i Ochrony Srodowiska, Katedry Botaniki i Ochrony
Przyrody US, Katedry Genetyki Zwierzat i Podstaw Hodowli Zwierzat AR w Poznaniu,
Instytutu Chemii Bioorganicznej PAN w Poznaniu, a takze z pracownikami Katedry
Genetyki i Biologii Roslin Norweskiego Uniwersytetu Nauk Przyrodniczych.

Habilitantka aktywnie wlaczata sie w pozyskiwanie i realizacje projektow badawczych.
Byla kierownikiem trzech projektéw badawczych:

® Przyczyny spadku wigoru roélin i ich eliminacji z populacji na przykladzie zyta Secale

cereale Grossh.(realizacja 2010 — 201 5)
® Identification of candidate genes for cold tolerance in Festuca pratensis.(realizacja
2009 .)
® Identyfikacja i lokalizacja genetycznych elementow ruchomych w chromosomach linii
Secale vavilovii Grossh. z wykorzystaniem metody FISH (realizacja 2001 -2002)
oraz wykonawca w dwéch kolejnych finansowanych ze $rodkow KBN, Fundacji Rozwoju
Systemu Edukacji (FRSE) oraz z Programu Operacyjnego Zréwnowazonego rozwoju sektora
rybactwa i nadbrzeznych obszaréw rybackich. Kandydatka byta koordynatorem projektu "
Korelacja identyfikacji i zwalczania transgranicznych powigzan terrorystycznych i
przestgpczych w obszarze badan genetycznych i informatycznych. Badania takie dotycza
identyfikacji substancji biologicznych z wykorzystaniem markeréw molekularnych  oraz

technik hybrydyzacyjnych w kryminalistyce. Brata tez wykonawcag w dwéch projektach



Researchres’ Night-SzczecinTime finansowanych przez Komisje Europejska w ramach 7.
Programu Ramowego UE.

Habilitantka  byta réwniez cztonkiem komitetu organizacyjnego dwéch krajowych
sympozjéw naukowych.

Za osiggniecia naukowe Dr M. Achrem uzyskata dwie nagrody JM Rektora US.

Jako specjalista wykonata zamawiang ekspertyze ksiazki autorstwa prof. R. Zieminskiej pt.
" Niebinarne i wielowarstwowe pojecie plci”.

Byla recenzentka publikacji wydawanych w nastepujgcych czasopismach: Scientia
Horticulturae, African Journal of Biotechnology, Turkish Journal of Botany, Journal of
Applied Genetics.

Wyglosita 13 referatéw oraz zaprezentowala 25 posterow na konferencjach krajowych i
zagranicznych (Niemcy, Wiochy, Portugalia, Francja).

Pani dr Magdalena Achrem Jest zaangazowanym dydaktykiem oraz aktywnym
organizatorem i popularyzatorem nauki w srodowisku lokalnym. Prowadzila zajecia ze
studentami  z przedmiotéw: Biologia komérki, Biologia molekularna z cytogenetyka,
Cytogenetyka i inzynieria chromosomowa, Cytogenetyka klasyczna, Biologia
chromosomoéw, Epigenetyka, Genomika i epigenetyczna regulacja ekspresji genu, Mutacje i
mutageneza, Metody badan mikroskopowych, Wplyw c¢zynnik6w Srodowiskowych na genom
1 epigenom. Jest promotorem ponad 30 prac dyplomowych magisterskich lub licencjackich.
Prowadzita praktyki zawodowe dla studentéw macierzystego wydziahu, oraz byta opiekunkg
Kota Naukowego. Byta i Jest opiekunem roku studiéw. Jest docenianym i lubianym
nauczycielem czego dowodem jest dwukrotne zwyciestwo w konkursie wydzialowym na
najlepszego nauczyciela akademickiego. Byla czlonkiem Zespohu ds. Jakosci i Programéw
Ksztatcenia na kierunku Biotechnologia. Za osiggnigcia dydaktyczne byla wyrézniona
nagrodg zespotowg JM Rektora US.

Habilitantka organizowala i prowadzila zajecia laboratoryjne popularyzujace
cytogenetyke i biologie molekularng w ramach akcji "Noc Biologéw" oraz "Wiosna
Biologéw" a takze w ramach Zachodniopomorskiego Festiwalu Nauki, ktorego jest
koordynatorem wydzialowym, udzielala si¢ w organizacji Namiotu Eksperymentéw podczas
Szczecinskiej Nocy Naukowcow, Udziela si¢ réwniez w ksztatceniu miodziezy
ponadgimnazjalnej. Jest czlonkiem komitetu organizacyjnego Okregowej Olimpiady
Biologicznej, oraz sprawuje opieke nad uczniami biorgcymi udziat i zdobywajacymi tytut

laureata w tej olimpiadzie,



Uzyskala 3-krotnie stypendium wyjazdowe na staz naukowy lub konferencje
Zagraniczne.

Habilitantka jest czlonkiem Rady Wydziatlu Biologii a takze czlonkiem Senatu
Uniwersytetu Szczecinskiego. Udziela si¢ w Wydzialowej Komisji ds. Wydawnictw, oraz

Radzie Monitorujacej projekt Centrum Biologii Molekularnej i Biotechnologii.
4. Whiosek koncowy

Przedstawione osiagniecie badawcze, oraz pozostaly  dorobek naukowy Pani dr
Magdaleny Achrem uznaje za oryginalny, wnoszacy pewien wklad wiedzy dotyczacej
zréznicowania genetycznego zyta i innych organizméw. Za wazny element dorobku
badawczego uwazam poszukiwanie i ocene przydatnosci nowoczesnych metod oraz
stosowania réznych systeméw markerowych w badaniach genetycznej biordznorodnosci
roslin. Habilitantka ma bogaty dorobek dydaktyczny, organizacyjny a takze osiggniecia w
zakresie wspolpracy i popularyzacji nauki. Wykazuje Znaczgcg samodzielno$¢ badawczy i
dydaktyczna, dysponuje duzym do$wiadczeniem zawodowym, poglebianym wspolpracg z
réznymi krajowymi i zagranicznymi o$rodkami naukowymi. Zatem spelnia wymagania
stawiane kandydatom ubiegajacym sie o stopieri doktora habilitowanego, okreslone w ustawie
z 14 marca 2003 r. o stopniach naukowych i tytule naukowym oraz o stopniach i tytule w
zakresie sztuki (Dz. U. z 27 wrze$nia2017 r. poz. 1789), zgodnie z art.170 ustawy z 3 lipca
2018 r. Przepisy wprowadzajgce ustawg - Prawo o szkolnictwie wyzszym i nauce (Dz. U. z 30
sierpnia 2018 r), oraz kryteria zawarte w Rozporzadzeniu Ministra Nauki i Szkolnictwa
Wyzszego z dnia 1 wrzesnia 2011 . (Dz.U.Nr196 poz 1165).

Wnosz¢ do Rady Wydziatlu Agrobioinzynierii Uniwersytetu Przyrodniczego w
Lublinie o nadanie Pani dr Magdalenie ACHREM stopnia doktora habilitowanego nauk
rolniczych w dyscyplinie agronomia (wedhug Rozporzadzenia Ministra Nauki i
Szkolnictwa Wyzszego z dnia 20 wrzeénia 2018 r. poz.1818 dyscyplina rolnictwo i

ogrodnictwo.

Olsztyn, 16.X.2019 r. Prof. dr/hab. J6zef Tworkowski
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