Identyfikacja regionow genomu oraz markerow
DNA zwigzanych z heterozjg w heksaploidalnym




Cele projektu
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Wyniki - genotypowanie
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Wyniki - genotypowanie

BOH_2207-3 DC 07064-16
BOH_2188-3 LAD_3/07

DC_228/05/02 DS_4211/11 T /
Qe —
DL_525/11 DL 593/07 ___

LAD_6/07 CT 10240-48 ///////////////
DS 4043/13 MAH 34985-5 7 :/%//////////////

BOH_2039-2 DL 26/13
DC_08220-4 MAH 34752-1
L207 BOH_1439-5
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/B 1R 2R 3R 4R 5

/// chromosomowej |

L203 MAH 35657-1 / /
DD_144/11 LAD_9/08
CT 08033/13/2 LAD_2/07

CT 08221/08 BOH_2039-2
DL 532/12 CT 10047-78




Wyniki — heterozja

genety

— mieszance zestaw 1
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ACN pszenzyia

BOH_2207-3 x DC 07064-16
CT 10258-12 x CT 10047-233
LAD_6/07 x CT 10240-48
DL_402/11 x MAHD 35081-7
BOH_2039-2 x DL 26/13
L-203 x MAH 35657-1
CT 08221/08 x BOH_2039-2
BOH_2188-3 x LAD 3/07
MAH 34837-1 x DC 169/06
DS 4043/13 x MAH 34985-5
MAHD 35188-16 x BOH_1439-8
DC_08220-4 x MAH 34752-1
DD_144/11 x LAD_9/08
DL 532/12 x CT 10047-78
DC_228/05/02 x DS_4211/11
DL_525/11 x DL 593/07
BOH_1439-5 x DT_270/11
CT 08006/12 x MAH 34964-2
L-207 x BOH_1439-5
CT 08033/13/2 x LAD_2/07
DD_293/11 x DC 07004-4
BOH_1684-2 x cD 197/08
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Wyniki — heterozja — mieszance zestaw I1

DC 07064-16 x BOH_2207-3 20% 2% %
i | L-203 x DL 643/09 7% 0% %
1 dKICSIC B-262 x L-205 37% 0% é
MAHD 35081-7 x DL 402/11 5% -13% Z
wania DL 26/13 x BOH_2039-2 24% 21% é
‘A AR BOH_1684-2 x LAD 21/11 -96% -98% é
BOH_2039-2 x CT 08221/08 29% 0% g
e DL 678/12 x DANKO_ 12 95% 34%, %
> 2 B-210 x DANKO_11 81% 66% é
MAH 34985-5 x DS 4043/13 76% 130% |
BOH_1439-8 x MAHD 35188-16 63% 33%
- arkerdw nie pozwolit na DC_07063/03 x DS_4211/11 -15% -43%
A Rl e [ DC_08220-4 x DANKO_8 18% 15%
o e A A B-47 x DL_593/11 9% 7%
cD 175/08 x DS_4211/11 19% 4%
DL 593/07 x DD_333/09 40% 4%
DT_270/11 x BOH_1439-5 3% -9%
MAH 34964-2 x CT 08006/12 96% 57%
CT 08006/12 x L-207 22% 0%
i i i B-263 x CT 10104-74 -16% -42%
jenetyczni nytypowanych na podstawie > DC 07004-4 x DD_293/11 30% 1%

cD 197/08 x BOH_1684-2




Osiggniecia projektu
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Publikacja wynikow projektu
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