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OPIS ZADANIA

1. Cele zadania

Czy cel zostal zrealizowany

(tak/niel/czesciowo!)

Ocena plonu analizowanych genotypow pszenzyta w warunkach TAK

doswiadczenia polowego
Uzyskanie profilu markeréw DArT dla genotypow pszenzyta
wchodzacych w sktad populacji mapujacej RIL.
Ocena efektu heterozji mieszancow pokolenia F; uzyskanych w
poprzednim sezonie wegetacyjnym.

Wytypowanie grup markerow, ktorych wykorzystanie pozwolito na
4 uzyskanie mieszancow o najwyzszym oraz najnizszym plonie oraz TAK
opracowanie schematdéw drugiej serii krzyzowan
Zaprojektowanie i zatozenie doswiadczenia polowego obejmujacego
komponenty rodzicielskie do drugiej serii krzyzowan

Lp. Cel (zgodnie ze szczeg6lowym opisem na dany rok)

1

TAK

TAK

TAK

I Jesli dotyczy — prosze opisaé pod tabela, w jakim stopniu cel zostat osiggniety i poda¢ przyczyny




2. Opis tematow badawczych (nalezy sporzqdzi¢ opis dla tematow badawczych wymienionych w tabeli powyzej;
kolejnos¢ zgodnie z tabelgq powyzej)

2.1. Temat badawczy 1: Fenotypowanie linii wsobnych oraz linii DH pszenzyta.
Cel tematu badawczego 1

Celem tematu badawczego w roku 2018 byta ocena plonu analizowanych genotypow pszenzyta
w warunkach do$wiadczenia polowego.

Materialy i metody

Analizowane genotypy pszenzyta pochodzace ze spotki DANKO, ktére nie zostaty poddane
ocenic w poprzednim sezonie wegetacyjnym, wysiane zostaly jesienia w roku 2017 na poletka
doswiadczalne. Wszystkie obiekty wysiano na poletka o rownej powierzchni, wynoszacej 2 m? przy
gestosci zasiewu wynoszacej 350 ziarniakow/m?> w celu analizy plonu uzyskanego z jednostki
powierzchni dla kazdego genotypu. Kazdy obiekt wysiano w dwdch oddalonych od siebie lokalizacjach.
W trakcie sezonu wegetacyjnego rosliny poddawano zabiegom stosowanym typowo w doswiadczeniach
poletkowych. W fazie dojrzatosci petnej rosliny zebrano mechanicznie i okre$lona zostata masa
ziarniakow uzyskanych z kazdego poletka, ktora nastgpnie przeliczona zostanta na plon z 1 m?

Wyniki

Dla badanych genotypow ozimego pszenzyta heksaploidalnego $redni plon z jednostki
powierzchni (Im?) w roku 2018 wynidst 0,57 kg/m?. Najnizszy $redni plon uzyskano dla rodu
LD 122/08 (0,18 kg/m?) natomiast najwyzszy dla rodu DC_07063/01 (1,4 kg/m?).

Pelne wyniki fenotypowej oceny plonowania badanych genotypow pszenzyta zaprezentowano
w formie graficznej (Rys. 1) oraz zestawienia tabelarycznego (Tab. 1).
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Rys. 1. Rozktad masy ziarniakow uzyskanych z 1m? powierzchni poletka do$wiadczalnego dla
genotypow pszenzyta pochodzacych ze spotki DANKO Hodowla Ro$lin w roku 2018.

Tabela 1. Plonowanie analizowanych genotypow pochodzacych ze spotki DANKO Hodowla Ro$lin.

Lp. Genotyp Masa lzlil*‘zf[“kig]k"’w z 5 DANKO 5 0.32
1 DANKO _1 0.48 6 DANKO_6 0.36
2 DANKO 2 0.52 7 DANKO_7 0.66
3 DANKO 3 0.42 8 DANKO_8 0.28
4 DANKO 4 0.49 9 DANKO_9 0.57




10 DANKO 10 0.28 55 CT 08221/08 0.44
11 DANKO 11 0.35 56 CT 08224/05 0.54
12 DANKO 12 0.68 57 CT 08255/05 0.48
13 DANKO 13 0.66 58 DD 166/12 0.78
14 DANKO 14 0.70 59 DD 167/12 0.49
15 DANKO 15 0.80 60 DD 208/12 0.70
16 DANKO 16 0.44 61 DD 220/12 0.47
17 DANKO 17 0.87 62 DL 292/12 0.47
18 DANKO 18 0.47 63 DL 1213/12 0.45
19 DANKO 19 0.60 64 DL 1246/12 0.52
20 DANKO 20 0.47 65 DL 1247/12 0.69
21 DANKO 21 0.49 66 DL 1248/12 0.42
22 DANKO 22 0.84 67 CM 31/13 0.67
23 DC_719/07/1 0.72 68 SM 7/13 0.24
24 DC_719/07/2 0.39 69 SM 12/13 0.32
25 DC _08220-4 0.58 70 DS 2607/11 0.44
26 DC_07051/01/1 0.96 71 DS 3072/12 0.52
27 DC_07051/01/2 0.40 72 DS 3217/12 0.50
28 DC_07063/01 1.40 73 DS 3468/12 0.43
29 DC_07063/03 0.98 74 DS 3981/11 0.44
30 DC_07073/05 0.68 75 DS 2888/11 0.39
31 DC_07254/01 0.57 76 DS 4320/13 0.57
32 DD 61/11 0.50 77 DS 1424/14 0.60
33 DD 76/11 0.75 78 cL 368/08 0.77
34 DD _144/11 0.77 79 cD 197/08 0.79
35 DD _175/11 0.82 80 TJ 07276/01 0.46
36 DT 270/11 0.66 81 CT 10169-12 0.39
37 DD 293/11 0.26 82 CT 10258-12 0.54
38 DL 643/09 0.80 83 CT 10275-27 0.53
39 DL 378/10 0.62 84 CT 10047-78 0.49
40 DL 402/11 0.78 85 CT 10047-127 0.56
41 DL 525/11 0.63 86 CT 10104-62 0.42
42 DL 593/11 0.43 87 CT 10104-74 0.24
43 DL 1112/10 0.51 88 DD 436/12 0.24
44 DL 1113/10 0.34 89 DD 455/12 0.42
45 LM_18/12 0.31 90 DD 456/12 0.26
46 CM_15/13 0.48 91 DL 532/12 0.44
47 LM_58/13 0.66 92 DL 1299/12 0.46
48 DS _4211/11 0.48 93 DL 1337/12 0.48
49 DS_2882/12 0.32 94 DL 1420/12 0.53
50 CT 08006/12 0.36 95 LM 15/13 0.56
51 CT 08033/13/1 0.53 96 SM 17/13 0.57
52 CT 08033/13/2 0.49 97 SM 27/13 0.51
53 CT 08108/04 0.66 98 DS 2432/14 0.37
54 CT 08203/05 0.53 99 DS 2551/14 0.42




100 DS 4660/10-1 0.62 145 LM 52/13 1.02
101 DS 4101/11-1 0.54 146 DS 4048/13 0.76
102 DS 4397/13 0.30 147 DS 4019/13 0.55
103 DS 1929/14 0.29 148 DS 1426/14 0.35
104 DS 1475/14 0.41 149 Fredro 0.45
105 CT 08045/01 0.56 150 Tomko 0.54
106 cD 175/08 0.39 151 Meloman 0.52
107 cD 233/08/1 0.46 152 Subito 0.50
108 cD 233/08/2 0.95 153 DD _333/09 0.80
109 cD 371/08 0.88 154 LAD_2/07 0.63
110 CT 10009-13 0.20 155 LAD_5/07 1.02
111 CT 10035-36 0.44 156 LAD 20/11 0.64
112 CT 10035-39 0.64 157 DS 2931/11 0.52
113 CT 10169-11 0.50 158 DL 593/07 0.60
114 CT 10254-12 0.44 159 LAD 21/11 0.54
115 DD 225/12 0.44 160 LAD 23/12 0.55
116 DD 339/12 0.53 161 DC 07064-16 0.72
117 DL 384/12 0.49 162 DL 26/13 0.96
118 DL 446/12 0.41 163 LD 122/08 0.18
119 DL 451/12 0.44 164 LAD_3/07 0.83
120 DL 472/12 0.36 165 LAD_6/07 0.42
121 DL 1227/12 0.36 166 LAD_9/08 0.44
122 DL 1256/12 0.45 167 LAD_16/09 0.51
123 DL 1261/12 0.40 168 Gringo 0.91
124 DS 2817/11 0.30 169 DC_228/05/02 1.00
125 DS 4043/13 0.28 170 DL 643/09 0.65
126 DS 4254/13 0.30 171 DL 386/10 0.66
127 CT 10047-106 0.25 172 LAD 11/08 0.78
128 CT 10047-125 0.41 173 DC 06013/03 0.67
129 CT 10047-159 0.58 174 DL 1113/10 0.59
130 CT 10047-190 0.70 175 LAD 22/11 0.62
131 CT 10047-192 0.64 176 DC 169/06 0.58
132 CT 10047-229 0.70 177 DS3 0.58
133 CT 10047-232 0.80 178 DC 07004-4 0.57
134 CT 10047-233 0.80 179 DS 9 0.60
135 CT 10240-48 0.82 180 DS 4550/11 0.70
136 DD 379/12 0.94 181 L-138 0.77
137 DD 381/12 0.65 182 L-139 0.48
138 DL 496/12 0.70 183 L-140 0.53
139 DL 541/12 0.64 184 L-141 0.84
140 DL 551/12 0.82 185 L-142 0.76
141 DL 678/12 0.82 186 L-143 0.45
142 DL 1343/12 0.84 187 L-144 0.38
143 DL 1400/12 0.70 188 L-145 0.76
144 DL 1410/12 0.77 189 L-146 0.56




190 L-147 0.83 198 L-204 0.62
191 L-148 0.33 199 L-205 0.62
192 L-149 0.54 200 L-206 0.38
193 L-150 0.29 201 L-207 0.28
194 L-200 0.76 202 L-208 0.26
195 L-201 0.84 203 L-209 0.32
196 L-202 0.91 204 L-210 0.72
197 L-203 0.74 205 L-211 0.82
Whioski

1. Sredni plon pszenzyta uzyskany w badaniach wyniést 5,7 Mg/ha i byt wyzszy niz éredni plon
uzyskiwany dla tego zboza w warunkach uprawy w Polsce.

2. Wynik plonowania uzyskany w drugim roku badan byt nizszy od uzyskanego w pooprzednim
sezonie wegetacyjnym, co sugeruje znaczny wplyw warunkéw srodowiska na cechg.
Potwierdza to konieczno$¢ uwzglednienia tego czynnika w szacowaniu efektu heterozji u
pszenzyta.

3. Analizowane formy pszenzyta charakteryzowaly si¢ bardzo duzym stopniem zroéznicowania
pod wzgledem plonowania (od 1,8 do 14 Mg/ha), co potwierdza wykorzystanie jako materiat
badawczy w projekcie form zréznicowanych, charakteryzujacych si¢ zardwno niskim, jak i
wysokim potencjatem plonowania.

Mierniki dla tematu badawczego 1 (podaé w tabeli)

Warto$¢ miernika Wartos¢
Lp. Miernik? podana w opisie miernika
zadania zrealizowana
Liczba genotypow pszenzyta dla ktorych okreslono
1 . - . 205 205
plonowanie w warunkach do$wiadczenia polowego

2.2. Temat badawczy 2: Genotypowanie populacji mapujacych RIL.
Cel tematu badawczego 2

Celem tematu badawczego w roku 2018 byto uzyskanie preparatow DNA z przeznaczeniem do
analiz technikag DArT dla jednej populacji mapujacej RIL sktadajgcych si¢ ze 170 osobnikow, a
nastepnie ich wysyltka do firmy Diversity Array Technology Ltd. i analiza otrzymanych wynikow.

Materialy i metody

Material ro§linny w zadaniu stanowita uzyskana wczesniej i bedaca w dyspozycji zespotu
realizujgcego projekt populacja mapujaca rekombinowanych linii wsobnych (RIL) pszenzyta pokolenia
Ss. DNA z przeznaczeniem do analiz technikg DArT izolowano ze $wiezych li§ci badanych roslin.
Ziarniaki analizowanych genotypow wylozono na wilgotng bibute na szalkach Petriego, skad pobrane
zostaly §wieze licie.

Do izolacji DNA wykorzystano komercyjny zestaw odczynnikow oparty na oczyszczaniu
kwasu nukleinowego na ztozu w kolumienkach. Wyizolowane preparaty DNA poddane zostaly ocenie
jakosciowej 1 ilosciowej za pomoca spektrofotometru NanoDrop 2000, jak réwniez analizie
integralnosci przy uzyciu elektroforezy w 1,5% zelu agarozowym. W kolejnym etapie wszystkie
preparaty DNA doprowadzono do jednakowego stezenia 100 ng/ul i przestano do firmy Diversity Array
Technology Ltd. (Canberra) w celu wykonania genotypowania w oparciu o markery DArT.

Wyniki

W wyniku realizacji zadania dokonano przeksztalcenia surowego zestawu danych otrzymanych
z Diversity Arrays Technology do postaci usystematyzowanego pliku wsadowego, umozliwiajacego
wykonanie procedury mapowania z wykorzystaniem dedykowanego oprogramowania.

2 Poda¢ miernik — np. ilo$¢ testow, prob, badanych genotypow etc.
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W wyniku przeprowadzonych analiz uzyskano 22 018 markerow silicoDArT specyficznych dla
poszczegdlnych genotypow populacji S¢ pszenzyta. W obrebie tych markeréw zidentyfikowano 6 228
markeréw SNP.

Srednia warto$¢ PIC dla wszystkich analizowanych prob wynosita 0,402, natomiast warto$é
wspotczynnika heterozygotycznosci wyniosta 0,112. Statystyczne podsumowanie najwazniejszych
charakterystyk dla analizowanej populacji RIL zaprezentowano w tabeli 2.

Tabela. 2. Dane statystyczne dla mapowania genetycznego populacji RIL pokolenia Fe.
TM — catkowita liczba markerow; SM — markery szkieletowe; LL — dlugos¢ grupy sprzgzen; TM/cM — liczba
markerdéw na cM.
Sum | Av/Chr | Max | Min
™ 17268 | 8223 | 1677 | 112
SM 1700 81 117 | 19
LL 2549 | 121.4 |183.5|65.7
TM/cM | 0.14 0.14 | 0.51 {0.06

Whioski

1. Poziom polimorfizmu uzyskany w badaniach wlasnych jest wystarczajacy dla pewnej i
wiarygodnej oceny zrdéznicowania genetycznego analizowanych form pszenzyta ozimego.

2. Wspotczynnik heterozygotycznosci uzyskany w wyniku genotypowania technikg DArT dla
populacji rekombinowanych linii wsobnych cechuje si¢ relatywnie niska warto$cia w
poréwnaniu z populacjg materiatdw hodowlanych, co byto obserwacja oczekiwana.

Mierniki dla tematu badawczego 2 (podaé w tabeli)

Warto$¢ miernika Wartos¢
Lp. Miernik? podana w opisie miernika
zadania zrealizowana
Liczba genotypow z populacji RIL ze zdefiniowanym
1 . 170 170
profilem markerow DArT

2.3. Temat badawczy 3: KrzyZzowanie wybranych w zad. 1 genotypow, ocena mieszancow F; i
oszacowanie efektu heterozji.

Cel tematu badawczego 3

Celem tematu badawczego w roku 2018 byta ocena plonowania mieszancoéw F; uzyskanych w
roku 2017 na drodze krzyzowania ze soba genotypow charakteryzujacych si¢ najwickszym
zréznicowaniem genetycznym, oszacowanym na podstawie analizy markerow DNA zlokalizowanych
na poszczegdlnych chromosomach pszenzyta oraz oszacowanie efektu heterozji.

Materialy i metody

Badane mieszance oraz odpowiednie formy rodzicielskie wysiano na poletka doswiadczalne o
powierzchni 1 m? przy gesto$ci wysiewu 350 ziarniakéw/m?. Do$wiadczenie polowe zalozono w
gospodarstwie doswiadczalnym Felin Uniwersytetu Przyrodniczego w Lublinie.

Efekt heterozji zostal oszacowany na podstawie oceny plonu z jednostki powierzchni, ktéra
zostata wykonana w warunkach do$wiadczenia polowego. Plon mieszancow F; oceniano zard6wno w
poréwnaniu ze srednig warto$cig dla obu form rodzicielskich (mid-parent, MPH), jak rowniez wzgledem
formy rodzicielskiej o lepszych parametrach (best-parent, BPH). Wartosci wspotczynnikow MPH oraz
BPH wyrazono w formie procentowej wykorzystujac nastgpujace formuty:

mpy = L MP 100%
“Tmp UV

3 Poda¢ miernik — np. ilo$¢ testow, prob, badanych genotypow etc.
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gdzie;

MPH - efekt heterozji mid-parent

MP — éredni plon obu form rodzicielskich
BPH — efekt heterozji best-parent

BP — plon formy rodzielskich o wyzszym plonowaniu

Wyniki

Wartoséci wspotczynnika MPH dla badanych form wahaty si¢ w zakresie od -28% do +129%
przy zastosowaniu do projektowania formulty krzyzowania markerow o rdéznej lokalizacji
chromosomowej. Dla efektu BPH wartosci te wyniosty odpowiednio -38% i +111%. Dodatkowo
uzyskane wyniki porownano z wynikiem uzyskanym przy wykorzystaniu do szacowania dystansu
genetycznego ogolnej puli markerowej, niezaleznie od lokalizacji chromosomowej 1 wykazano, ze
wybor form w oparciu o 0ogolng pulg markeréw nie pozwolit w przeprowadzonym doswiadczeniu na
uzyskanie efektu heterozji.

Whioski

1. Wspdtczynniki MPH i BPH uzyskane dla mieszancéw F; analizowanych w ramach projektu
byly znacznie wyzsze, niz prezentowane w publikacjach. Najbardziej prawdopodobng
przyczyng tej roznicy jest wykonanie doswiadczenia w pojedynczym roku na poletkach o
relatywnie niewielkiej powierzchni.

2. Analiza oparta na markerach lokalizujacych si¢ na konkretnych chromosomach pszenzyta
pozwala na duzo bardziej precyzyjna predykcje wystapienia zjawiska heterozji w pokoleniu F;
w poréwnaniu z 0g61lng pulg markerowa.

Mierniki dla tematu badawczego 3 (podaé w tabeli)

Warto$¢ miernika Wartos¢
Lp. Miernik* podana w opisie miernika
zadania zrealizowana
| Liczba genotypow mieszancowych ocenionych 21 11
pod katem MPH i BPH

2.4. Temat badawczy 4: Analizy taksonomiczne w oparciu o pule markerowe i wyboér genotypow
do krzyzowan.

Cel tematu badawczego 4

Celem tematu badawczego w roku 2018 bylo zaplanowanie drugiej serii krzyzowan dla
potwierdzenia wynikow uzyskanych w zadaniu 3 z wykorzystaniem drugiego zestawu niezaleznie
otrzymanych form mieszancowych.

Materialy i metody

Dane odnosnie efektu heterozji uzyskane w wyniku realizacji zadania 3 zostaly zestawione z
danymi analizy hierarchicznej. Analiz¢ ta wykonano w oparciu o markery DNA lokalizujace si¢ na
poszczegbdlnych chromosomach pszenzyta. Na podstawie markerow DNA, analizowanych oddzielnie
dla kazdego z 21 chromosomdw, oceniono podobienstwo genetyczne analizowanych form pszenzyta.
W oparciu o analize pordwnawczg wytypowano te grupy markerow, ktorych wykorzystanie umozliwito
uzyskanie mieszancow o najwyzszym plonie. Rownolegle zgrupowano markery lokalizujace si¢ na tych
chromosomach, ktore daty najgorsze wyniki. W ramach realizacji ponownie przeprowadzona analiz¢
statystyczng i na jej podstawie wytypowano nowe formuly krzyzowan.

4 Poda¢ miernik — np. ilo$¢ testow, prob, badanych genotypow etc.
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Wyniki

Uzyskane warto$ci wspotczynnika maksymalnego dystansu genetycznego stanowily podstawe
do wyboru komponentdéw rodzicielskich do krzyzowan. Wybrano po jednej parze genotypow skrajnych,
ktore charakteryzowaly si¢ najwickszym zréznicowaniem genetycznym w obrgbie poszczegdlnych
chromosoméw 1 przeznaczono je na formy rodzicielskie do krzyzowania w zadaniu 5 (Tab. 3). W
przypadku, gdy analiza jednoznacznie wykazata, ze zrdéznicowanie genetyczne kolejnej wybranej
kombinacji bylo znacznie nizsze niz dla kombinacji juz wykonanej w pierwszej serii krzyzowan,
zdecydowano o powtorzeniu krzyzowania w dotychczasowej formule, zmieniajgc jednak jego kierunek.

Tabela 3. Formuly krzyzowan zaplanowane do wykonania w roku 2019 celem uzyskania drugiego
zestawu mieszancow F do oszacaowania efektu heterozji.

Chromosom Kombinacja krzyzéwkowa
1 1A DC 07064-16 x BOH 2207-3
2 1B DL 678/12 x DANKO 12
3 1R cD 175/08 x DS 4211/11
4 2A L-203 x DL 643/09
5 2B B-210 x DANKO 11
6 2R DL 593/07 x DD 333/09
7 3A B-262 x L-205
8 3B MAH 34985-5 x DS 4043/13
9 3R DT 270/11 x BOH 1439-5
10 4A MAHD 35081-7 x DL _402/11
11 4B BOH 1439-8 x MAHD 35188-16
12 4R MAH 34964-2 x CT 08006/12
13 S5A DL 26/13 x BOH 2039-2
14 5B DC 07063/03 x DS 4211/11
15 SR CT 08006/12 x L-207
16 6A BOH 1684-2 x LAD 21/11
17 6B DC 08220-4 x DANKO 8
18 6R B-263 x CT 10104-74
19 TA BOH 2039-2 x CT 08221/08
20 7B B-47 x DL 593/11
21 7R DC 07004-4 x DD 293/11

Whioski

1. Powtdrzenie analizy potwierdzito, ze lokalizacja chromosomowa markerow DArTseq wpltywa
na uzyskiwane warto$ci wspolczynnikow dystansu genetycznego pszenzyta.

Mierniki dla tematu badawczego 4 (podaé w tabeli)

Warto$¢ miernika Wartos¢
Lp. Miernik® podana w opisie miernika
zadania zrealizowana
Liczba zaprojektowanych kombinacji
1 oy 21 21
krzyzowkowych

2.5. Temat badawczy 5: KrzyZzowanie wybranych w zad. 6 genotypow, ocena mieszancow F; i
oszacowanie efektu heterozji.

Cel tematu badawczego 5

Celem tematu badawczego w roku 2018 bylto zaprojektowanie i przygotowanie dos§wiadczenia
polowego majacego na celu uzyskanie materiatdéw rodzicielskich do drugiej serii krzyzowan dla
potwierdzenia poprawnosci identyfikacji markeréw pozwalajacych na najskuteczniejsza predykcje
wystgpienia efektu heteroz;ji.

5 Poda¢ miernik — np. ilo§¢ testow, prob, badanych genotypow etc.



Materialy i metody

Na podstawie danych uzyskanych w zadaniu 4 zaplanowano i zalozono doswiadczenie polowe
w celu uzyskania materiatow rodzicielskich do krzyzowan w roku 2019. Doswiadczenie zalozono w
Gospodarstwie Dos$wiadczalnym Felin nalezacym do Uniwersytetu Przyrodniczego w Lublinie.
Wszystkie obiekty wysiano na poletka o rownej powierzchni, wynoszacej 1 m?, a ro§liny systematycznie
poddawano zabiegom stosowanym typowo w do$wiadczeniach polowych (ochrona chemiczna,
nawozenie).

Wyniki

W wyniku realizacji zadania zaplanowano i zatozono do§wiadczenie w celu uzyskania ro$lin 42
genotypow rodzicielskich z przeznaczeniem do krzyzowan w sezonie wegetacyjnym 2018/2019
(Tab. 4).

Tabela 4. Genotypy pszenzyta wybrane 1 wysiane jako formy rodzicielskie do krzyzowan w roku 2019.
Lp. Chromosom Forma mateczna Forma ojcowska

1 1A DC 07064-16 BOH_2207-3
2 1B DL 678/12 DANKO 12
3 IR cD 175/08 DS 4211/11
4 2A L-203 DL 643/09
5 2B B-210 DANKO 11
6 2R DL 593/07 DD 333/09
7 3A B-262 L-205

8 3B MAH 34985-5 DS 4043/13
9 3R DT 270/11 BOH_1439-5
10 4A MAHD 35081-7 DL 402/11
11 4B BOH 1439-8 MAHD 35188-16
12 4R MAH 34964-2 CT 08006/12
13 S5A DL 26/13 BOH_2039-2
14 5B DC _07063/03 DS 4211/11
15 5R CT 08006/12 L-207

16 6A BOH 1684-2 LAD 21/11
17 6B DC _08220-4 DANKO 8
18 6R B-263 CT 10104-74
19 7A BOH 2039-2 CT 08221/08
20 7B B-47 DL 593/11
21 7R DC 07004-4 DD 293/11

Mierniki dla tematu badawczego 5 (podaé w tabeli)

Warto$¢ miernika Wartos¢
Lp. Miernik® podana w opisie miernika
zadania zrealizowana
Liczba genotypow rodzicielskich w warunkach
1 L . 42 42
doswiadczenia polowego

3. Planowana prezentacja wynik(')w badan (poda¢ w tabeli - nalezy wymieni¢ konferencje, na ktorych
zaprezentowano wyniki i/lub wymieni¢ publikacje, przygotowane i przyjete do druku w trakcie realizacji zadania w danym
roku).

Prezentacja wynikéw na konferencjach

Liczba prezentacji podana | Liczba prezentacji

Lp. Konferencja Prezentacja’ - . .
w opisie zadania zrealizowana
17" EWAC — The European Cereals
Genetics Co-operative, EUCARPIA
1 Cereals Section Conference “Cereals for poster 2 2

Tomorrow”
Bukareszt, Rumunia

¢ Poda¢ miernik — np. ilo$¢ testow, prob, badanych genotypow etc.
7 Podaé, czy chodzi o wyktad plenarny, doniesienie konferencyjne czy poster.



Publikacje w monografiach/czasopismach recenzowanych

Lp. Monografia/Czasopismo Publikacja® Liczba qu}lkaCJl ppdana w Llczba_pubhkacp
opisie zadania zrealizowana
1 - - 0 0

Jesli ktorys z miernikow nie zostal zrealizowany nalezy podac przyczyny.

4. Adres, pod ktorym wyniki badan sa dostepne na stronie internetowej wnioskodawcy:

https://up.lublin.pl/badania-gen/

5. Miernik zadania — stopien realizacji

Wartos¢ miernika fr e . o
S .. Wartos¢ miernika Stopien realizacji
Lp. Miernik podana w opisie . .
. zrealizowana zadania
zadania
1 2 3 4 5
Temat badawczy 1
Liczba genotypow pszenzyta dla
1.1 ktorych okreslono plonowanie w 205 205 1,00
warunkach do§wiadczenia polowego
Temat badawczy 2
Liczba genotypow z populacji RIL ze
2.1 zdefiniowanym profilem markerow 170 170 1,00
DArT
Temat badawczy 3
31 Liczba genotypow mieszancowych 21 71 1.00
) ocenionych pod katem MPH i BPH ’
Temat badawczy 4
41 Llczba zgprOJelft’owanych 21 71 1,00
kombinacji krzyzowkowych
Temat badawczy 5
Liczba genotypow rodzicielskich w
5.1 warunkach do$wiadczenia 42 42 1,00
polowego
SREDNIA 1,00
% REALIZACJI o
ZADANIA 100,0%
Sporzgdzono:

Lublin, 14.01.2019 r.

8 Podac, czy chodzi o publikacj¢ oryginalnag, czy np. polemika, list do edytora, rozdziat w monografi etc.
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