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Streszczenie

Rdza koronowa, jest jedna z najpowszechniej wystepujacych choréb grzybowych owsa.
Straty plonu wywolane porazeniem moga si¢ga¢ nawet 50%. Czynnikiem infekcyjnym jest
grzyb Puccicnia coronata Cda. f.sp. avenae P. Syd. & Syd., ktory poraza glownie liscie.
Gospodarzem posrednim sg krzewy réznych gatunkow szaktaku (Rhamnus) oraz kruszyny
pospolitej (Frangula alnus). Rozwojowi choroby sprzyjaja wysoka temperatura, zwigkszona
wilgotno$¢ powietrza, nadmierne nawozenie azotowe czy opoznione Siewy.

Dotychczas w owsie zidentyfikowano i opisano ponad 100 gendéw odpornosci na
Puccinia coronata. Zdolnos¢ patogenu do wytwarzania nowych ras o zréznicowanej
wirulencji sprawia, ze odporno$¢ warunkowana przez te geny zostata przetamana w wielu
lokalizacjach. Obiecujaca alternatywa zwigkszenia trwatosci i spektrum odpornosci owsa na
rdz¢ koronowa jest prowadzenie hodowli opartej na piramidyzacji najefektywniejszych
gendéw odpornosci. W celu monitorowania kumulacji genéw odpornosci i selekeji genotypow
z tymi genami niezbedne jest opracowanie markerow molekularnych. Selekcja wspomagana
markerami utatwia 1 przyspiesza hodowle odpornosciowa, a przede wszystkim umozliwia
utrzymanie korzystnego uktadu alleli w kolejnych pokoleniach mieszancow.

Planowane jest realizowanie badan zmierzajacych do osiagniecia nastepujacych celow:

- ldentyfikacja efektywnych genéw odpornosci na rdz¢ koronowg owsa oraz wytypowanie
genow Pc przeznaczonych do piramidyzacji.

- Wyprowadzenie w oparciu o0 polskie odmiany mieszancow, ktore bedg charakteryzowaty
si¢ odpornos$cig na rdz¢ koronowa.

- Identyfikacja markeréw molekularnych sprzezonych z odpornoscig, ktore mogg byc¢
uzyteczne w selekcji wspomaganej markerami.

- Lokalizacja gené6w odporno$ci w genomie owsa w oparciu o mapy genetyczne.

- Proba okreslenia mechanizméw odpornosci owsa na rdze koronowa.

Wyniki uzyskane w kazdym roku realizacji zadania badawczego ,,Piramidyzacja genéw
odporno$ci na rdz¢ koronowa w genomie owsa oraz identyfikacja i lokalizacja markeréw
DNA dla tych gen6w” beda niezwlocznie zamieszczane na stronie internetowej, nie pozniej
niz do dnia 15 stycznia nast¢pnego roku.

Wyniki bedg dostepne nicodptatnie dla wszystkich zainteresowanych.



