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Nazwa kierunku studiów  Bioinformatyka w biogospodarce 

Nazwa modułu, także nazwa w języku 

angielskim 
IT w inżynierii genetycznej 

IT in genetic engineering  

Język wykładowy  polski 

Rodzaj modułu  obowiązkowy 

Poziom studiów pierwszego stopnia 

Forma studiów stacjonarne 

Rok studiów dla kierunku III 

Semestr dla kierunku 5 

Liczba punktów ECTS z podziałem na 

kontaktowe/niekontaktowe 
4 (2,12/1,88) 

Tytuł naukowy/stopień naukowy, imię i 

nazwisko osoby odpowiedzialnej za moduł 
Prof. dr hab. Krzysztof Kowalczyk 

Jednostka oferująca moduł Instytut Genetyki, Hodowli i Biotechnologii Roślin 

Cel modułu 

Celem modułu jest przekazanie studentom wiedzy i umiejętności z zakresu 

podstawowych technik laboratoryjnych wykorzystywanych w inżynierii 

genetycznej oraz możliwości ich wsparcia poprzez zastosowanie narzędzi 

bioinformatycznych. Zajęcia praktyczne realizowane w ramach modułu 

agregować będą komputerowe analizy in silico z wykonywaniem 

podstawowych procedur w praktyce w warunkach laboratorium analiz 

molekularnych. 

Wymagania wstępne i dodatkowe Biologia molekularna / Techniki molekularne 

Wykaz literatury podstawowej i 

uzupełniającej 

Literatura podstawowa: 

1. Brown, T. A., Genomy, Wyd. 4, PWN S.A., Warszawa, 2019 

2. Kowalczyk, K., Przewodnik do ćwiczeń z inżynierii genetycznej. 

Wydawnictwo UP w Lublinie, Lublin, 2006 

Literatura uzupełniająca: 

1. Nicholl, D. S. T., An Introduction to Genetic Engineering, Cambridge 

University Press, 2023 

2. Kurnaz, I. A., Techniques in Genetic Engineering. CRC Press, 2015 

Planowane formy/działania/metody 

dydaktyczne 

Wykład, ćwiczenia audytoryjne, ćwiczenia laboratoryjne – praca z 

wykorzystaniem komputera oraz zajęcia praktyczne w laboratorium analiz 

molekularnych 

 

 


